                           上海生科院计算生物学研究所高通量测序平台

测序样品登记单
送样人信息
	单位
	 

	项目负责人
	 

	联系人
	 

	联系人手机/固定电话
	 

	联系人Email
	 

	联系人邮寄地址
	 


送样人自己建库需提供的文库相关信息
	样本名称
	建库方法
[  ]Illumina
[  ]其它
	插入片段bp
	Index编号
	Index序列
	定量方法
[  ]QUBIT
[  ]其它
	建议上样量pM
	备注


	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	
	


注：送样人独立构建文库需提前确认；送样人独立构建文库的上样量由送样人决定；如果送样人指定由平台确定上样量，平台不承诺最后的数据量。

测序要求

	编号
	物种
	测序研究领域
1. 基因组层次
2. 表观遗传学
3. 转录组层次
4. 宏基因组
5. De novo
	检测的分子类型
1. DNA-seq
2. RNA-seq
3. smallRNA-seq
4. ChIP-seq
5. Exome-seq
6. 其它
	测序模式
●Single read [  ] 1×50
●Single read [  ] 1×100
●Paired end
[  ] 2×50
●Paired end
[  ] 2×100
● Matepair
[  ] 2×100
● Matepair
[  ] 2×150
	文库构建组合
（哪几个样本pool成一个文库）
	数据量/文库

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	


注：
1. 每个编号的样本只质检一次，所以请每个编号的样本只寄送一份；请送样人务必自己做好样本的备份。
2. 文库构建组合中如果是单个样本构建一个文库，则直接填写这个样本的编号；

如果是几个样本混合构建一个文库，则填写要混合成一个文库的所有样本的编号。

3. 如所送样本数目与合同不符，请在备注一栏确认质检样本数、质检合格后优先实验的样本名称。
样本运输信息
	运送信息
	快递送出时间
	年   月   日    时   分
	签字

	
	样品低温保存介质
	[  ]干冰  [  ]液氮  [  ]冰袋  [  ] 其它           
	

	
	运送样本数量
	
	

	接收信息
	到样时间
	年   月   日    时   分
	签字

	
	样品低温存储介质
到达时状态
	[  ] 完全覆盖样本 [  ] 不完全覆盖样本
[  ] 干涸
	

	
	样品包装是否完好
	[  ] 完好 [  ] 破损
	

	
	所送样品数目是否与样品说明表中的数目相符
	[  ] 符合 

[  ] 不符合
	


联系人信息：
单位：上海生科院计算生物学研究所    邮编：200031

地址：上海徐汇区岳阳路320号生理大楼126室
联系电话：021-54920545
Email：hiseq@picb.ac.cn
备注
２
地址：上海岳阳路320号生理大楼126室
电话：021-54920545

